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Diagnostico de COVID-19: Método de deteccion
molecular
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Método molecular

PCR- “Real time” (cuantitativo)
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Deteccion de SARS-CoV-2 por un método

molecular
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Disefio de primers para la identificacion

de SARS-CoV-2

Seleccion de region viral
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RT-RPA
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Especificidad analitica

C MW  PC HMPV HIN-pdm HRSV HPVI2 HPVI-4 HAGY HPVI-1 HPVI-3 1BV i€V SARS-1 MERS NTC

500Bp —

200 Bp —>

100 Bp —» !
SARS-CoV-2

PC: SARS-CoV-2 (10%copies/uL), HMPV: Human metapneumovirus, A/HIN pdm: Influenzavirus A H1
pandemic, HRSV: Human respiratory syncytial virus, HPIV-2: Human parainfluenza virus 2, HPIV-4:
Human parainfluenza virus 4, HPIV-1: Human parainfluenza virus 1, HPIV-3: Human parainfluenza
virus 3, IVB: Influenza B virus, IVC: Influenza C virus, SARS-1: SARS coronavirus 1, MERS-CoV: MERS
coronavirus, NTC: Non template control.




Limite de deteccion del RT-RPA-LF

Figura 6. Limite de deteccion de SARS-CoV-2 RPA-LF con diluciones seriadas 1/10 del plasmido control
positivo, equivalentes a 10°, 104, 103, 102, 10, 1, 10 copia/uL, con RPA-LF. Se realizaron 3 repeticiones.
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Biotina

Deteccion por flujo lateral
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Deteccion por flujo lateral
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Deteccion por flujo lateral
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Deteccion por flujo lateral
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